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Miten biodiversiteettisopimuksen osapuolet
raportoivat geneettisen monimuotoisuuden tilasta?
Miten raportointia ja monitorointia voi parantaa?
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* Biologista monimuotoisuutta, biodiversiteettid, uhkaa moni tekija, mm. elinympariston heikkeneminen, ilmastonmuutos, saasteet ja nopeasti
levidvat patogeenit. Geneettiselld diversiteetilld — lajinsisdiselld muuntelulla — on tarked osuus populaation kyvyssd sopeutua ja sailya
muuttuvassa ympadristossd. Geneettinen diversiteetti on yksi kolmesta biodiversiteettisopimuksessa (CBD) sekd muissa kansallisissa ja
kansainvilisissa suojelulinjauksissa tunnistetusta biologisen monimuotoisuuden tasosta .

Arvioita geneettisen diversiteetin tilasta ja sen kehityssuunnasta ei kuitenkaan vield sisdllytetd rutiininomaisesti suojeluohjelmiin tai
biodiversiteettitavoitteisiin. Sisallyttdmista vaikeuttavat geneettisen ldhestymistavan tekninen luonne ja katkokset geneettisen tutkimuksen ja
suojelutoimien valilla. Lisdksi Post-2020 biodiversity framework -tydssd suurimmaksi tiedon puutteeksi on tunnistettu luotettavien
indikaattorien puuttuminen .

Jotta ymmartdisimme paremmin, miten CBD:n allekirjoittaneet osapuolet arvioivat ja suojelevat geneettista diversiteettia, kavimme lapi 114
maaraporttia 5. ja 6. kierrokselta selvittddksemme, miten maat raportoivat geneettisen diversiteetin monitoroinnin ja suojelun toimenpiteista,
kaytosta, uhkista, kehityssuunnista ja prioriteettilajeista .

AVAINLOYDOKSET

Vaikka useimmat maat tunnustavat geneettisen diversiteetin
tarkeyden, 21 % maista ei viitannut 6. maaraportissaan geneettista
diversiteettia koskevaan tavoitteeseen.

Vain 5 % maista raportoi sellaisia indikaattoreita, jotka perustuvat
geneettisiin tutkimuksiin tai alkuperaiskansojen ja
paikallisyhteisdjen geneettistda monimuotoisuutta koskevan tiedon
suojeluun.

Geneettisen  diversiteetin  suojelua  koskevat toimenpiteet
kohdistuivat enemméan  maataloudelle tarkeisiin  lajeihin
(viljelykasvit, kotieldimet ja viljelykasvien villit sukulaiset) kuin
villeihin elidlajeihin.

Kolme yleisinta raportoitua indikaattoria olivat
geenivarakokoelmissa  sadilytettdvien  geenivarojen maara,
tunnettujen/tutkittujen kasvigeenivarojen maara ja
uhanalaisuusstatus. Nama indikaattorit eivat kuitenkaan mittaa
luotettavasti geneettistd koyhtymista.

Geneettisen monimuotoisuuden seurannan laiminlyonti, erityisesti
taloudellisesti vahamerkityksisten lajien kohdalla, hidastaa
geneettisen diversiteetin maailmanlaajuisen muutoksen
arvioimista.

TULEVAISUUDEN SUUNTAVIIVAT

CBD ja allekirjoittaneet osapuolet voivat turvata geneettisen
monimuotoisuuden tavoitteiden tehokkaan toimeenpanon
biodiversiteetin  suojelun parantamiseksi. GEO BON Genetic
Composition Working Group ja kumppanit tarjoavat asiantuntija-apua
CBD:lle ja sen osapuolille geneettisen monimuotoisuuden
monitoroinnin ja suojelemisen kehittamisessa ja toteuttamisessa.

Group on Earth Observations Biodiversity Observation Network (GEO
BON) Genetic Composition Working Group:n valmistama kaikille post-
2020 strategiasta kiinnostuneille.
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